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１． 利用がなかった場合の理由 

本課題での必要な演算が、所属研究室内のコンピ

ュータで処理することが可能な計算量の範囲内

であったため。 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



平成 25 年度 RICC 利用報告書 

平成 25 年度 RICC 利用研究成果リスト 

 

【論文、学会報告・雑誌などの論文発表】 

なし。 

 

【国際会議などの予稿集、proceeding】 
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【その他】 

なし。 


